[bookmark: _GoBack]项目名称：完成60个人血清样本blood+定量蛋白质组学以及30个人血清样本4D靶向蛋白质组学（4D-PRM验证）研究
项目需求
1.去除60个样本中的高丰度蛋白；
2.对60份符合实验要求的蛋白进行胰酶酶解；
3.对酶解后的多肽分别利用基于Orbitrap Exploris™ 480仪器的blood+方法开展高灵敏度、高分辨率的质谱分析；
4.对质谱鉴定结果进行标准生物信息学分析；（具体生物信息学分析内容见后）
5.对选定的差异蛋白进行30个人血清样本4D靶向蛋白质组学研究（4D-PRM验证）；
6.根据项目完成数据进行个性化生物信息分析。
附：生物信息学分析内容如下：
	
	分析内容
	备注

	质量控制
	肽段长度分布
	

	
	肽段质量误差分布
	

	
	定量分布
	

	
	定量火山图
	要求3次重复及以上

	
	定量重复性分析（RSD、Pearson）
	要求实验为生物或技术重复

	
	定量PCA分析
	要求实验设计包含至少3次生物或技术重复

	
	修饰位点分布
	

	注释
	蛋白功能描述
	

	
	亚细胞结构定位
	

	
	GO功能分类
	

	
	KEGG通路
	

	
	蛋白结构域
	

	
	COG分类
	

	功能分类
	GO二级功能分类
	

	
	亚细胞结构定位
	

	
	COG/KOG分类
	

	功能富集分析
	GO功能分类
	

	
	KEGG通路
	

	
	蛋白结构域
	

	富集聚类分析
	GO功能分类
	

	
	KEGG通路
	

	
	蛋白结构域
	

	修饰位点分析
	修饰位点序列特征Motif
	

	网络分析
	蛋白互作网络
	





